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Introducéo: O cancer colorretal (CCR) é neoplasia maligna que ocorre no intestino grosso e
reto, predominando o adenocarcinoma. S&o considerados fatores de risco idade acima de 60
anos, historico familial de cancer, doenca inflamatéria cronica do intestino, fatores dietéticos e
habitos de vida. Polimorfismos genéticos podem influenciar o metabolismo de carcin6genos
favorecendo o desenvolvimento desse tumor. Alguns estudos revelam que ha associacdo entre
essa neoplasia e polimorfismos em genes envolvidos no CCR, como o EPHX1, que apresenta
variantes polimérficas nas diferentes populagdes. Objetivos: Analisar a frequéncia de dois
polimorfismos deste gene e associar com as caracteristicas clinico-patolégicas dos pacientes.
Metodologia: Serdo incluidos na pesquisa 100 pacientes com CCR esporadico (caso) e 200
individuos sem historia de neoplasia (controle). As variaveis analisadas incluirdo tabagismo,
etilismo e caracteristicas demogréaficas, como género e idade. Seré feita analise molecular dos
polimorfismos EPHX1 Tyr113His e EPHX1 His139Arg pela técnica de PCR em Tempo Real
apos extracdo do DNA do sangue periférico e os dados serdo relacionados com as
caracteristicas clinicas. Resultados: Como o projeto iniciou em agosto, a coleta e a extracéo
do DNA dos grupos caso e controle estdo em andamento. Ja foram coletadas 45 amostras do
grupo caso e 100 do grupo controle e a genotipagem esta em fase inicial de padronizacdo. A
anélise de dados demograficos por regressdo logistica multipla revelou que houve diferenca
estatisticamente significante entre pacientes e controles em relacdo ao género (p<0,001;
OR=4,84; 1C95%=2,35-9,97), ao tabagismo (p=0,007; OR=7,47; 1C95%=1,75-31,96) e ao
etilismo (p=0,036; OR=4,11; 1C95%=1,10-15,41). Conclusdo: As variaveis género,
tabagismo e etilismo foram associadas com risco para esta doenca. Os resultados desse projeto
contribuirdo para a compreensao do envolvimento do metabolismo dos xenobidticos e 0 CCR
e a analise molecular poderd contribuir no esclarecimento dos mecanismos que levam ao
processo de tumorigénese, além de colaborar no tratamento.
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