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Introducdo: A maléria constitui em um sério agraegrara a saude publica. Associado aos
aspectos sociais esta o surgimento da resistéacitaoggas pelo Plasmodium vivax nos
ultimos anos, complicacdes clinicas associadascamws fatais, bem como resultados ndo
promissores no desenvolvimento de vacinas. Estadasisando resposta sorologica a
diferentes peptideos do Plasmodium tém obtido taxbos varidveis. Polimorfismos
genéticos em moléculas envolvidas na resposta imotezagindo em varias vias
sinalizadoras, modulando assim, a resposta imunaotal pode contribuir para niveis
alterados de anticorpos e, influenciar na susaégélle a maléaria. Objetivo: Este estudo
visa estimar as frequiéncias alélicas, genotipicispotipicas de variantes nos genes
CD40, CD40L e BLyS de amostras de individuos med&rie ndo malaricos. Ademais,
correlacionar estas freqliéncias com a suscetildida resisténcia a malaria. Material e
Métodos: A amostra sera constituida por pacientes oalaria vivax (n= 144) e
individuos ndo-maléricos (n= 120), residentes naigipio de Macapd, Estado do Amapa.
A identificacdo dos alelos sera efetuada por meaio nittodo de PCR-RFLP. As
frequéncias genotipicas, alélicas e de individuwtadores de cada alelo serdo estimadas
por contagem direta. Também serdo comparadas @qséfreias genotipicas observadas
com as esperadas segundo o teorema de Hardy e éhpirfResultados esperados: Os
resultados obtidos neste estudo poderdo contnitauidentificagéo e participagéo efetiva
de genes humanos na modulacdo da resposta imwgencess no estabelecimento de
estratégias de imunizagéo contra a doenca.
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