I CONGRESSO DE SAUDE DO OESTE PAULISTA

169. ANALISE MOLECULAR DO POLIMORFISMO ALA114VAL DO GEN E GSTPI
EM PACIENTES COM CIRROSE E CARCINOMA HEPATOCELULAR

Pamela R Francelinl; Ana Livia Silva Galbiattiz; Renato F da Silva3; Erica C Pavarino4; Eny
M Goloni-Bertollo*

1 - Académica do 4° ano de Medicina — FAMERP; 2- Doutoranda da Unidade de Pesquisa
em Genética e Biologia Molecular — UPGEM/FAMERP; 3- Prof. Dr. - Coordenador do
Grupo de Estudo dos Tumores de Figado (GETF) da Faculdade de Medicina de Sao José do
Rio Preto — FAMERP; 4- Prof.Adj. — Livre Docente do Depto. Biologia Molecular —
UPGEM/FAMERP.

Fontes de Financiamento: Bolsa de Iniciacao Cientifica (PIBIC 2011/2012), CAPES,
CNPq, FAPESP; apoio: FAMERP/FUNFARME.

Introducdo: Os principais fatores de risco para o carcinoma hepatocelular (CHC) incluem
infeccdo cronica pelos virus das hepatites B e C, cirrose, doenga hepatica
alcodlica/ndoalcodlica e doengas genéticas hereditarias como a doenca de Wilson e a
hemocromatose. Essas doencas estdo relacionadas com eventos biomoleculares que
desencadeiam a carcinogénese do hepatocarcinoma, uma vez que elas podem interferir na
sintese de DNA. Polimorfismos em genes metabolizadores de xenobidticos, tais como os
membros da familia glutationa-S-transferases (GSTs) podem levar ao aumento da ativagao
dos carcindgenos ou a diminui¢do da habilidade para inativa-los podendo aumentar o risco
para o cancer. Objetivos: Este projeto tem como objetivo analisar os polimorfismos
Alall4Val (C341T) do gene GSTP1 em pacientes com cirrose e carcinoma hepatocelular e
em individuos sem historia de neoplasia (grupo controle) visando identificar biomarcadores
de suscetibilidade deste tipo de cancer. Casuistica e Métodos: Serdo avaliados 80 individuos
com cirrose ou carcinoma hepatocelular e 200 sem historia de neoplasia. As variaveis a
serem analisadas serdo: Virus B, Virus C, etilismo, Esteatohepatite, Hepatite auto-imune,
Hemocromatose e Doenga de Wilson. A genotipagem dos polimorfismos sera realizada por
Reacdo em Cadeia da Polimerase — Polimorfismos de Comprimentos de Fragmento de
Restricdo (PCR-RFLP). Os achados moleculares, dados demograficos e caracteristicas
clinico-patologicas serdo avaliados estatisticamente, por teste de regressdo logistica
multipla. Resultados esperados: Espera-se que o polimorfismo C341T seja fator de risco
para cirrose e para o carcinoma hepatocelular.

Arquivos de Ciéncias da Satde, v.18 supl.2 2011 ISSN 1807-1325



